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Ementa: 
A utilização de informações genéticas aplicadas à saúde, nutrição, sensibilidade aos 

fármacos, etc., depende de análises e interpretação de uma grande quantidade de 

dados. Nesta disciplina pretendemos proporcionar a familiaridade com as ferramentas 

de bioinformática necessárias para a análise de dados genômicos.  

I.  Introdução a bioinformática, genes e proteínas;  

II. Geração de dados primários, sequenciamento de DNA;  

III. Estabelecimento de workflows para análises genômicas, pacote de softwares 

UGene;  

IV. Análise da qualidade dos arquivos FASTQ,  

V. Alinhamento com genoma de referência;  

VI. Chamada das variantes;  

VII. Anotação e interpretação das variantes (SNV/InDels e CNV)  

VIII. Elaboração de Laudo 
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